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TAAAGCTGTT GAATAATTTT AGTGCCTAAA CCATCAATAT TcATGGCTTG TCTTGaTACA 1350 0 
AAGTGnATCa ATCCtTcAAC AAGTTGTGCT TGGTCATTTT GG 13 542 

(2) INFORMATION FOR SEQ ID NO: 155: 

(i) SEQUENCE CHARACTERISTICS: 

(A) LENGTH: 1893 base pairs 

(B) TYPE: nucleic acid 

(C) STRANDEDNESS : double 

( D ) TO POLOG Y : linear 



(xi) SEQUENCE DESCRIPTION: SEQ ID NO: 155: 

CAGTAAACAC CTCTGATTAC GAATATTTAT ACATTTATTT TAACACATGC ACTGATTTAC 60 

GACTACTAAA CACCTTTACG TAAAAAGGGT AAACATGGTT TATCTATCTT GGTTATCTAT 120 

TTATAAATAT TTnTCATATT ACGCATAACA ATTGCTTAAA ATATGTATAA AAATGAATAT 180 

ATGTGTAATA AACTTGCTAA TTATTAGATT TAATAAGCGT CAATTGTTTG AACATATTtA 24 0 

ATTAAAATCA CATTGATATC ACAGATACGA ATATTGTCGT ATAGAAATTG AAAATTCTAT 3 00 

TTTTTAAATG AAAGTCTTCA ACATAATTTT AAGTTTCAAC ATGAGAAAAA TCGATTAACA 360 

AACAACGTCA GTTGAATATG CCTTTTGAGA CATTTCAAAC TTTACAATTG TTGCTAATCG 42 0 

ATATATTTGC TTTTAGTGAT CCCTGCTATA AAATAAATCA ACGATTTCTA ATAAGTGTTT 480 

TGTATTGAAT TGTTCATCAA TTTGCGTTAG TTCATCCACT GCTGCGTCTC TATGATAAGT 54 0 

CAATTTATCT TCTGCGCCAT CTTTCCCTAA TAAACTCACG TACGTACT-TT - TATTATTTTC 6 0 0 

AAGATCGCTG CCCACTTTTT TACCTAACTT TGCTTCATCA CCATAGCAGT CTAATAAATC 660 

ATCTTTAATC TGGAACATCA TACCTAAATG ATAACTATAA CTTTCTAAAT GTTCTTTAGT 720 

TGTATCATCG ACATTAGCGA TATCTGCTGC ACTCATAACC GCAAAAGTTA ATAATGCTCC 780 

TGTTTTTGTT TTGTGTATCA TTTCCAAAGT TTCAAGATCA ATTGGTTGGC CTTCGCTTTG 840 

CATATCTAAC ATTTGACCGC CGACCATTCC AACATGACCA CTTGCTATTG ACAGCCGTTG 900 

TAGAACTTTT ATTTTTACTT CATCAGTTAA TCTATCATCA CTTGAAATAA GTTCAAATGC 960 

TTTAGTTAAT AAAGCATCAC CTGCTAATAT CGCAGTCCAC TCACCATATA CTTTATGATT 1020 

TGTTAATTTT CCTCGTCGAT AATCATCATT ATCCATCGCT GGTAGGTCAT CATGAATAAG 1080 

TGAATATGTA TGAATCATTT CTAGTGCAAT TGCGCTCTTC ATACCTAACT CATACTCGGT 1140 

ATTTAGTGAA TCTAAAGTGA GTAATAACAG AACTGGTCGG ATGCGTTTAC CTCCAGCATT 1200 

TAATGAATAC AACATACTTT CTTCTAGCTG AGTATCCATT ACTGATTTAT TTATCGCAAC 1260 
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CATCCTCAGC TTCTTCTTTT ATTAAGTCAT TCACCTTTTT TTCGGCATTT TTTAAAGTTG 13 8 0 

TGTCACAAGC TGCTGATAGT TTCATACCAC GTTGATATAA ATCTAATGAT TCCTCTAAAG 144 0 

ATACTGTTTC ATTATCTAAT TTTTGAACAA TTTGCTCTAA TTCTTGCATC ATTTCTTCAA 150 0 

AACTTTGCGT TTCTTTAGTC ATTATTACAC CTTACTTTCG TAACTTTTGC ATCTACTAAG 1560 

CCATCTTTCA TTGTTAACGT CAATTGATCA TTTTCTGTTA AATCTTTAGT ACTCGTAATG 162 0 

ACTTCGTCTT TTTTATTAAC AATTGCATAT CCACGCAACA TTGTATTAGT TGGACTTAAA 168 0 

TTGTTTAAGT TTTCTACTTT ATTTTTCAAA TCATTTTTAT AACTTAATAT CTTAGAATTC 174 0 

AATAATTTAA CAAGTTGGTT TGTCAATTGA AGATTATnTT GTTGTTCTTG ATTAACACTA 1800 

CTTAGTAATG CTTTTAAATn ATAACGTTGG TGCAACAGCA TTAAATCGAG GCCCCGGTGG 1860 

TCCAAAGTTG CCCGAATTnG TGGTTTCAGG CCC 1893 
(2) INFORMATION FOR SEQ ID NO : 156: 

(i) SEQUENCE CHARACTERISTICS: 

(A) LENGTH: 821 base pairs 

(B) TYPE: nucleic acid 

(C) STRANDEDNESS : double 

(D) TOPOLOGY: linear 

(xi) SEQUENCE DESCRIPTION: SEQ ID NO: 156: 

AAAATATATT CCTTCACTTA ATATTCAATT AGAGAAAAAC ATGGTGATTG TAATATGTTG 6 0 

- TGCAATATTT CTGGGTGTTT TAATACTTTT TTTATTTCTG AATCGTAAGC- TAAGGTTGGA 12 0 

AATTTATAAT AATAACTCTA GTAAAGGGAA AATAATTTTA TTTCCTTCAT TAAAAAACTT 18 0 

TTGTTTCACA ATATTTTATT ATTTTTTATT TGGCGGTCTT TCAATAATGG CTCTAAGTAT 24 0 

GTTATTAACT TTAAATCCTC AAAATATAAT AGGCTTTATT GGTTGGTTGG TAATGACTGC 3 00 

AGGTTTCTTT CTGTTAAACA TGTCATCGAT TATTGACAAA AAAATTTATG TATTATCTAA 360 

AACTAAGACG GTGGAAAAAT GATGGTTTAG CTGGATTTAC" TGCAGGTTCT ATTTCGGCAA 42 0~~ 

TACTTGTATA TTGGACCAAT CAAAAAAATG AATTTGGAAT AAAAGATAAA AACGATTGGA 480 

TAGGACATAA ACTAGACGTT GGTATAGATG CTGTAGAAAA ATCTGCAGAA AAAACAGTAG 54 0 

ATGGTGTTGA AAATGTCATG GTGAAGCTTC AAAAAGTATT TCTAATCATA TAAGCCCTAA 600 

GAAATGGAGC TGGTAAATGT TGCTATGCGA ATCTAAAATC ATCAATAAAA ACCCAAAATA 660 

TAGAATTATT AAATATAATG ATGAATACTT AATGGTCGAT ATAATAAGCA CTTGGATTAG 72 0 

TTTATTTTTT CCTTTTATTA ATTGGTTCAT CCCaAAAGaA TACGTCAAAA TTAGTAGAGA 780 



